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概要 （600 字～800 字程度にまとめてください。） 

 

 本研究は、急速な周辺環境の開発のもと、魚類多様性の危機にあるミャンマーの古代湖・インレー湖に

おいて、環境 DNA 技術を活用しながら、新しい生物多様性の長期観測体制を確立することを目的とした。

乾季と雨季、計 2 回の現地調査を計画していたが、2020 年春からの COVID-19 のパンデミック、加えて 2021

年 2 月の政変のため、現地調査は乾季の 1 回のみとなった。そのため計画を一部縮小、改変した上で、以

下の成果を得た。 

（1）遠隔地における環境 DNA 調査の実現：2020 年 3 月にミャンマー森林局と現地スタッフの協力のもと

で、インレー湖と周辺水域を広く網羅する計 39 地点において、現地濾過による環境 DNA 試料採取を行った。

DNA 保存液中で保冷することにより、良好な状態で日本国内に試料を持ち込むことができた。 

（2）環境 DNA 実験と参照データベースの作成：小型超並列 DNA シーケンサーを用いた MiFish メタバーコ

ーディング法によって、各地点における魚類相と相対 DNA 濃度に関するデータを得た。検出対象遺伝子に

ついて、蓄積した標本から既知の生息種を 97％網羅した 57 種の計 76 配列を取得し、既存データと合わせ

て参照データベースを構築した。 

（3）魚類多様性の空間パターンと外来種侵入状況の解明：分析の結果、既知種 42 種、未知種 2 種を検出

した（地点あたり 4〜23 種、平均 13 種）。未知種の 1 種は絶滅が疑われていた種、もう 1 種は記録のない

種である可能性があった。広域分布種は外来種で占められ、中でも侵略性の高いティラピアは全地点から

検出された。水域ごとの特徴が見いだされ、特にインレー湖下流のサムカール湿地の魚類多様性上の重要

性が強調された（論文準備中）。 

（4）周辺地域の魚類多様性の解析：野外調査による関連成果としてインレー湖に近いホポン地域の魚類相

と固有種の地理的集団構造に関する研究成果を国際誌に公表した。 
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英文抄録 （100 語～200 語程度にまとめてください。） 
 
  This study aimed to establish a long-term fish diversity monitoring system in Inle Lake, an ancient lake in 
Myanmar, using environmental DNA (eDNA) technology. Due to the COVID-19 pandemic and the military coup in 
Myanmar, we had to change the planned two field surveys (dry/rainy seasons) to one. As a result, the plan was 
partially reduced and modified, and the following results were achieved. 
  eDNA surveys in a remote area: In March 2020, in cooperation with the Myanmar Forest Department, eDNA 
samples were collected by field filtration at a total of 39 sites in Inle Lake and surrounding water bodies. 
  eDNA experiments and reference database construction: Fish faunal data were obtained at each site using the 
MiFish metabarcoding method. A reference database containing a total of 57 species with 97% coverage of known 
inhabitant species was constructed from our accumulated samples. 
  Spatial patterns of fish diversity and invasive species: Forty-two reported and two unreported species were 
detected (average 13 species). Non-native species were widespread, with tilapia, a highly invasive species, detected 
at all sites. Wetlands were characterized by their fauna, and the importance of the Samkar wetland downstream of 
Inle Lake for fish diversity was highlighted. 
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